
ｄｏｓｅｄｅｐｅｎｄｅｎｔｃｈａｎｇｅｓｏｆｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｓｏｆｍｉｃｒｏＲＮＡｓ．Ｉｎｓｕｍｍａｒｙ，ｏｕｒｎｅｗｆｉｎｄｉｎｇｓｓｕｇｇｅｓｔｔｈａｔ
Ｎ６ＡＭＴ１ｉｓａｎｏｖｅｌａｒｓｅｎｉｃｍｅｔｈｙｌｔｒａｎｓｆｅｒａｓｅａｎｄａｒｓｅｎｉｃｉｎｄｕｃｅｄｄｙｓｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｈｉｓｔｏｎｅｍｏｄｉｆｉｃａｔｉｏｎｓ
ａｎｄｍｉｃｒｏＲＮＡｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｍａｙｐｌａｙａｃｅｎｔｒａｌｒｏｌｅｉｎａｒｓｅｎｉｃｉｎｄｕｃｅｄｔｏｘｉｃｉｔｙａｎｄｃａｒｃｉｎｏｇｅｎｅｓｉｓ，ａｎｄ
ＨＤＡＣｉｎｈｉｂｉｔｏｒｃｏｕｌｄｂｅａｔａｒｇｅｔｅｄｍｅａｓｕｒｅｔｏｐｒｅｖｅｎｔｏｒｔｒｅａｔａｒｓｅｎｉｃｒｅｌａｔｅｄｃａｎｃｅｒｓ．

Ｋｅｙｗｏｒｄｓ：ａｒｓｅｎｉｃｃａｒｃｉｎｏｇｅｎｅｓｉｓ；ａｒｓｅｎｉｃｍｅｔａｂｏｌｉｓｍ；Ｎ６ＡＭＴ１；ｈｉｓｔｏｎｅａｃｅｔｙｌａｔｉｏｎ，ｍｉｃｒｏＲＮＡ
Ｃｏｒｒｅｓｐｏｎｄｉｎｇａｕｔｈｏｒ：ＲＥＮＸｕｅｆｅｎｇ，Ｅｍａｉｌ：ｘｕｆｅｎｇｒ＠ｂｕｆａｌｏ．ｅｄｕ

Ｔ１４．５　乙醇胺的遗传毒性

霍　娇，张梦云，张立实，徐培渝
（四川大学华西公共卫生学院毒理教研室，四川 成都 ６１００４１）

摘要：目的　本研究拟补充乙醇胺的遗传毒理学资料，为完善其安全性评价提供帮助。方法　采用鼠伤寒
沙门菌回复突变试验（Ａｍｅｓ试验），小鼠骨髓嗜多染红细胞微核试验和小鼠淋巴瘤细胞 ＴＫ基因突变试。
Ａｍｅｓ试验采用鼠伤寒沙门菌突变菌株ＴＡ９７，ＴＡ９８，ＴＡ１００和ＴＡ１０２，使用标准平皿掺入法，分别在加与
不加大鼠肝Ｓ９系统的条件下进行试验，观察自发回复突变数。Ａｍｅｓ试验设５个剂量组０．０８，０．４，２．０，
１０．０和５０．０μｌ／皿，另设空白、溶剂、阳性对照。微核试验于第０小时和第２４小时按０．１ｍｌ／１０ｇ２次经口
灌胃，第３０小时颈椎脱臼处死小鼠，测定微核率和嗜多染红细胞与正染红细胞比例（ＰＣＥ／ＮＣＥ）。微核试
验剂量设为３４３．７５，６８７．５，１３７５．０ｍｇ·ｋｇ－１，另设阴性、阳性对照。ＴＫ基因突变试验在细胞经过前处理
后，用受试物处理３ｈ，分别进行第０天的平板接种效率、第２天的平板接种效率及突变频率（ＭＦ）的测定。
ＴＫ基因突变试验设剂量组为４，６，８和１０ｍｍｏｌ·Ｌ－１，另设阴性、阳性对照。结果　Ａｍｅｓ试验中，各菌株
不同阳性对照回复突变菌落数均远超自发突变菌落数，在剂量大于５０．０μｌ／皿时，由于乙醇胺的碱性过强未
有菌落产生。在１０．０μｌ／皿时，加或不加Ｓ９的情况下，乙醇胺诱发ＴＡ９７和ＴＡ１００菌株的回复突变菌落数
均超过自发突变的两倍以上，呈现剂量反应关系。微核试验最高剂量组小鼠在两次给药之后死亡高达
７０％，不再对其微核结果进行分析。阳性对照组的微核率显著高于阴性对照组（Ｐ＜０．０１

!

，各组 ＰＣＥ／
ＮＣＥ比值均在正常范围内且差异无统计学意义。雄鼠低、中两组以及雌鼠中剂量组的微核率与阴性对照组
比较均显著性升高，差异具有统计学意义（Ｐ＜０．０１）。ＴＫ基因突变试验随着浓度增加，各剂量组的相对存
活率、相对悬浮生长、相对总生长逐渐下降，呈现良好的剂量反应关系。阳性对照组ＭＦ显著高于阴性对照
组（Ｐ＜０．０５），各组突变频率有随剂量增加而增加的趋势，但与阴性对照比较均无显著性差异（Ｐ＞０．０５）。
结论　在本次实验条件下，测试剂量范围内，Ａｍｅｓ试验、微核试验结果提示阳性，ＴＫ基因突变试验显示阴
性。由于生产工艺不同和生产使用需求量大，为保证乙醇胺生产使用过程中的安全性，应针对国产批次和工

艺进行系统的毒理学评价。乙醇胺遗传毒性尚需结合其他相关数据综合评定。
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Ｔ１４．６　丙烯酸２乙基己酯的遗传毒性

霍　娇，张梦云，张立实，徐培渝
（四川大学华西公共卫生学院毒理教研室，四川 成都 ６１００４１）

　　摘要：目的　拟补充和验证丙烯酸２乙基己酯（２ＥＨＡ）的遗传毒性数据，为其安全性评价提供资料。
方法　采用三种致突变试验：鼠伤寒沙门菌回复突变试验（Ａｍｅｓ试验），小鼠骨髓嗜多染红细胞微核试验和
小鼠淋巴瘤细胞ＴＫ基因突变试。Ａｍｅｓ试验采用鼠伤寒沙门菌突变菌株ＴＡ９７，ＴＡ９８，ＴＡ１００和ＴＡ１０２，
使用标准平皿掺入法，分别在加与不加大鼠肝Ｓ９系统的条件下进行试验，观察自发回复突变数。Ａｍｅｓ试
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